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1. NCBI Taxonomie
Informieren Sie sich iiber die NCBI Taxonomie. Wie viele Taxa sind darin aufgefiihrt? Wie
ist die Taxonomie organisiert? Welche Bedeutung hat der folgende Satz: King Philip Came
Over For Green Soup?

2. SEED Klassifikation

Informieren Sie sich iiber die SEED Klassifikation von Genen. Was versteht man unter ei-
nem “subsystem”? Was versteht man unter einer “functional role”? Wozu wird SEED in der
Metagenomik benutzt?

3. Human Microbiome Project

Informieren Sie sich iiber das Human Microbiome Project. Was ist das Ziel des Projektes?
Was sind die Hauptergebnisse bisher? Welche Proben wurden or werden sequenziert? Wie
viele Basen werden sequenziert?

4. Welche Rolle spielt 16S rRNA?
Welche Rolle Split die 16S rRNA im Zusammenhang mit Metagenomik?



